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Identificação de transcritos diferencialmente expressos em microalgas resistentes à água de produção de petróleo 
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Resumo 

A água de produção de petróleo (AP) é liberada durante o processo de perfuração e prospecção de petróleo bruto associado com o de produção. Este subproduto tem sido caracterizado como uma das maiores fontes de poluição orgânica mundial. Recentemente, uma série de estudos tem apontado as microalgas e cianobactérias como organismos capazes de biorremediar a AP através de um mecanismo ainda não conhecido. O objetivo geral do presente projeto foi estabelecer uma metodologia de identificação de genes diferencialmente expressos em microalgas expostas à AP, utilizando oligonucleotídeos arbitrários (cDNA-RAPD). Para a realização do estudo foi utilizada a cianobactéria Synechocystis sp. da coleção de microalgas da FURG/PETROBRAS, a qual é resistente à AP. Amostras da microalga foram cultivadas por 48 h tanto em AP a 50%, quando em meio de cultivo H2. Ao fim do experimento, RNA total foi extraído e utilizado para a síntese de DNA complementar (cDNA), sendo posteriormente convertido em cDNA de fita dupla. PCRs utilizando 20 oligonucleotídeos arbitrários foram realizadas e analisadas por eletroforese em gel de agarose 2%. Como resultados, foram identificados 11 transcritos expressos diferencialmente com potencial de estarem relacionados ao mecanismo de resistência à AP. O sequenciamento destes transcritos poderá estabelecer a relação entre os genes envolvidos e as vias metabólicas utilizadas no processo de detoxificação da AP.
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