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EPIDEMIOLOGIA MOLECULAR DO VÍRUS HCV EM PACIENTES DAS UNIDADES DE DIÁLISE DA REGIAO SUL E SUDOESTE DO RIO GRANDE DO SUL, BRASIL 
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Resumo

O vírus da hepatite C (HCV) é um grave problema de saúde pública e estima-se que 3% da população mundial estejam infectadas. Os pacientes de unidades de hemodiálise têm se mostrado um grupo de risco para infecção pelo HCV, entre eles os que realizam a modalidade peritoneal também estão expostos ao vírus, estudos demostram que 35% destes pacientes já realizaram hemodiálise alguma vez. A utilização da determinação do genótipo viral não é só importante para epidemiologia, prognóstico e evolução da doença, mas também para determinação do melhor esquema de tratamento. O principal objetivo é estudar a prevalência dos diferentes genótipos do vírus C nos pacientes que realizam diálise nas unidades de nefrologia nas cidades de Pelotas/RS, Bagé/RS e Santana do Livramento/RS, estas são Hospital Santa Casa de Misericórdia, Hospital Universitário São Francisco e Hospital Beneficência Portuguesa e Cardionefroclínica. A coleta do material será realizada no período de maio de 2012 a setembro de 2012 entre os pacientes dessas unidades com idade igual ou maior a 18 anos que concordarem em participar do estudo e assinarem o termo de consentimento livre e esclarecido. Primeiramente, responderão um questionário sociodemográfico e comportamental  e logo serão coletados 5 ml de sangue em tubos com ácido etilenodiamino tetra-acético. Essas amostras serão submetidas à detecção de RNA-HCV pela técnica de RT-PCR sequenciamento e testes de dosagem de glutationa e espécies reativas de oxigênio, esses testes serão realizados no Laboratório de Biologia Molecular FAMED da FURG. A genotipagem será realizada na UFRJ e INCA/RJ.  Espera-se com os resultados encontrados esclarecer aspectos epidemiológicos, perspectivas de tratamento, prevenção, controle de esta infecção viral. 
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